BLASTN, Baza UniGene, Entrez Gene i Map Viewer

Wyizolowałeś i zsekwencjonowałeś następującą sekwencję :

CCCGCCCACTTCCAACTACCGCCTCCGGCCTGCCCAGGGAGAGAGAGGGAGTGGAGCCCAGGGAGAGGGA

GCGCGAGAGAGGGAGGGAGGAGGGGACGGTGCTTTGGCTGACTTTTTTTTAAAAGAGGGTGGGGGTGGGG

GGTGATTGCTGGTCGTTTGTTGTGGCTGTTAAATTTTAAACTGCCATGCACTCGGCTTCCAGTATGCTGG

GAGCGGTGAAGATGGAAGGGCACGAGCCGTCCGACTGGAGCAGCTACTATGCAGAGCCCGAGGGCTACTC

CTCCGTGAGCAACATGAACGCCGGCCTGGGGATGAACGGCATGAACACGTACATGAGCATGTCGGCGGCC

GCCATGGGCAGCGGCTCGGGCAACATGAGCGCGGGCTCCATGAACATGTCGTCGTACGTGGGCGCTGGCA

TGAGCCCGTCCCTGGCGGGGATGTCCCCCGGCGCGGGCGCCATGGCGGGCATGGGCGGCTCGGCCGGGGC

GGCCGGCGTGGCGGGCATGGGGCCGCACTTGAGTCCCAGCCTGAGCCCGCTCGGGGGGCAGGCGGCCGGG

GCCATGGGCGGCCTGGCCCCCTACGCCAACATGAACTCCATGAGCCCCATGTACGGGCAGGCGGGCCTGA

GCCGCGCCCGCGACCCCAAGACCTACAGGCGCAGCTACACGCACGCAAAGCCGCCCTACTCGTACATCTC

GCTCATCACCATGGCCATCCAGCAGAGCCCCAACAAGATGCTGACGCTGAGCGAGATCTACCAGTGGATC

ATGGACCTCTTCCCCTTCTACCGGCAGAACCAGCAGCGCTGGCAGAACTCCATCCGCCACTCGCTCTCCT

TCAACGACTGTTTCCTGAAGGTGCCCCGCTCGCCCGACAAGCCCGGCAAGGGCTCCTTCTGGACCCTGCA

CCCTGACTCGGGCAACATGTTCGAGAACGGCTGCTACCTGCGCCGCCAGAAGCGCTTCAAGTGCGAGAAG

CAGCTGGCGCTGAAGGAGGCCGCAGGCGCCGCCGGCAGCGGCAAGAAGGCGGCCGCCGGAGCCCAGGCCT

CACAGGCTCAACTCGGGGAGGCCGCCGGGCCGGCCTCCGAGACTCCGGCGGGCACCGAGTCGCCTCACTC

GAGCGCCTCCCCGTGCCAGGAGCACAAGCGAGGGGGCCTGGGAGAGCTGAAGGGGACGCCGGCTGCGGCG

CTGAGCCCCCCAGAGCCGGCGCCCTCTCCCGGGCAGCAGCAGCAGGCCGCGGCCCACCTGCTGGGCCCGC

CCCACCACCCGGGCCTGCCGCCTGAGGCCCACCTGAAGCCGGAACACCACTACGCCTTCAACCACCCGTT

CTCCATCAACAACCTCATGTCCTCGGAGCAGCAGCACCACCACAGCCACCACCACCACCAACCCCACAAA

ATGGACCTCAAGGCCTACGAACAGGTGATGCACTACCCCGGCTACGGTTCCCCCATGCCTGGCAGCTTGG

CCATGGGCCCGGTCACGAACAAAACGGGCCTGGACGCCTCGCCCCTGGCCGCAGATACCTCCTACTACCA

GGGGGTGTACTCCCGGCCCATTATGAACTCCTCTTAAGAAGACGACGGCTTCAGGCCCGGCTAACTCTGG

CACCCCGGATCGAGGACAAGTGAGAGAGCAAGTGGGGGTCGAGACTTTGGGGAGACGGTGTTGCAGAGAC

GCAAGGGAGAAGAAATCCATAACACCCCCACCCCAACACCCCCAAGACAGCAGTCTTCTTCACCCGCTGC

AGCCGTTCCGTCCCAAACAGAGGGCCACACAGATACCCCACGTTCTATATAAGGAGGAAAACGGGAAAGA

ATATAAAGTTAAAAAAAAGCCTCCGGTTTCCACTACTGTGTAGACTCCTGCTTCTTCAAGCACCTGCAGA

TTCTGATTTTTTTGTTGTTGTTGTTCTCCTCCATTGCTGTTGTTGCAGGGAAGTCTTACTTAAAAAAAAA

AAAAAATTTTGTGAGTGACTCGGTGTAAAACCATGTAGTTTTAACAGAACCAGAGGGTTGTACTATTGTT

TAAAAACAGGAAAAAAAATAATGTAAGGGTCTGTTGTAAATGACCAAGAAAAAGAAAAAAAAAGCATTCC

CAATCTTGACACGGTGAAATCCAGGTCTCGGGTCCGATTAATTTATGGTTTCTGCGTGCTTTATTTATGG

CTTATAAATGTGTATTCTGGCTGCAAGGGCCAGAGTTCCACAAATCTATATTAAAGTGTTATACCCGGTT

TTATCCCTTGAATCTTTTCTTCCAGATTTTTCTTTTCTTTACTTGGCTTACAAAATATACAGGCTTGGAA

ATTATTTCAAGAAGGAGGGAGGGATACCCTGTCTGGTTGCAGGTTGTATTTTATTTTGGCCCAGGGAGTG

TTGCTGTTTTCCCAACATTTTATTAATAAAATTTTCAGACATAAAAAA

1. Znajdź sekwencje homologiczne do podanej sekwencji w BLASTN na stronie NCBI   http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi?PROGRAM=blastn&PAGE_TYPE=BlastSearch&LINK_LOC=blasthome.

2. Kliknij na opcje Gene przy najbardziej podobnej sekwencji i odpowiedz na pytania:

- Jakie białko jest kodowane przez te sekwencje?

- Na jakim chromosomie znajduje się gen tego bialka?

- Z ilu eksonów składa się gen?

- Czy białko podlega obróbce potranslacyjnej?

- Jaką funkcję ono pełni?

4. Następnie z listy Related information otwórz w nowej karcie odnośnik do UniGene

- Zobacz jak zróżnicowana jest jego ekspresja w poszczególnych tkankach, chorobach i na etapach rozwoju (kliknij na EST Profile)?

5. Powróć do karty z wynikiem wyszukiwania z bazy Gene, wejdź do Map Viewer (Links po prawej stronie).

6. Kliknij na Maps & Options. W polu Tracks Displayed wykasuj klikając na minus wszystko poza Gene.

7. Aby dowiedzieć się z jakimi chorobami jest on związany kliknij na OMIM.
