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MITOCHONDRIALNY DNA CZLtOWIEKA
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SEKWENCJONOWANIE
WYSOKOPRZEPUSTOWE
MITOCHONDRIALNEGO DNA
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ILE RODZAJOW CZASTECZEK MTDNA
ZNA|DUJE SIE W DANEJ PROBIE?

W grupie chordb mitochondrialnych dotychczas zsekwencjonowano mtDNA od blisko 800 osob

Wsraéd uzyskanych sekwenciji sa takie, ktore zawieraja po kilka wariantow heteroplazmatycznych

Czy warianty o podobnej heteroplazmii wystepuja wspolnie na tych samych czasteczkach?

Jesli tak, to czy moga by¢ wynikiem oburodzicielskiego dziedziczenia?

Czy mtDNA podlega rekombinacji?
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CO BEDE ROBIC?
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Analizowac wyniki wysokoprzepustowego sekwencjonowania mtDNA

Sekwencjonowa¢ mtDNA metoda Sangera

Projektowac testy genetyczne

Analizowac heteroplazmie i rozmieszczenie wariantow na czasteczkach
mtDNA przy pomocy samodzielnie zaprojektowanych testow
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