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Tematyka badawcza

e czynniki transkrypcyjne petnigce role onkogenne lub funkcjonujace
jako supresory nowotworow

e dr hab. Tomasz Wilanowski od ponad 20 lat bada czynniki
transkrypcyjne z rodziny Grainyhead-like (GRHL)

* wykazat ich znaczenie w powstawaniu i rozwoju wielu typow
nowotworow, m.in. nieczerniakowych rakéw skory oraz raka
jasnokomorkowego nerki

* inne zespoty badawcze odkryty udziat czynnikow GRHL w wielu innych
typach nowotworow



Podsumowanie roli czynnikdw GRHL w raku

tumor promoting functions cancer types tumor suppressive functions

non-melanoma skin cancer
oral squamous cell carcinoma\

GRHL1 — ? esophageal cancer
non-small-cell lung cancer
breast cancer
iffuse large B-cell lymp
/ neuroblastoma

GRHL2 —s gastric cancer «

GRHL1

GRHL2

hepatocellular carcinoma
pancreatic cancer
lear cell renal cell carcinoma

ovarian cancer
GRHL3

cervical cancer
\ prostate cancer
colorectal cancer

GRHL3



Mutacje w genach GRHL

e geny GRHL czesto ulegajg mutacjom w nowotworach
* sg to mutacje punktowe, amplifikacje, duze delecje i inne zmiany

* informacje na ten temat pochodzg z duzych miedzynarodowych
projektow stosujgcych technologie wysokoprzepustowe

 jednakze znaczenie tych mutacji dla funkcjonowania genow GRHL nie
zostato nigdy zbadane

e wszystkie figury pochodzg z najnowszej publikacji na ten temat:
Kotarba G, Taracha-Wisniewska A, Wilanowski T (2020) Grainyhead-
like transcription factors in cancer — Focus on recent developments.
Experimental Biology and Medicine 245: 402-410



Mutacje punktowe w genach GRHL w nowotworach
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/miany w genie GRHLI w nowotworach
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@ Multiple Alterations

® Deep Deletion

® Fusion @ Amplification

® Mutation
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/miany w genie GRHL2 w nowotworach
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/miany w genie GRHL3 w nowotworach
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Cel projektu

* analiza juz odkrytych, ale jeszcze nie przeanalizowanych mutacji
wystepujacych w genach GRHL w guzach nowotworowych

e praca bedzie polegata na zastosowaniu odpowiednich algorytmow,
baz danych i informacji zawartych w literaturze przedmiotu —
eksperymenty laboratoryjne nie sg planowane

* wyniki tej pracy postuzg do planowania przysztych eksperymentow,
przygotowywania wnioskow grantowych i publikacji

* licencjusz/ka zostanie wspdotautorem/ka publikacji zawierajacych
wyniki jego/jej analiz



